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Dávid Barbora

doc. Mgr. Tomáš Vinǎr, PhD.
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sekvenovanie DNA

Genetická informácia

Illumina - drahé a presné

MinION - lacné ale nepresné
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MinION
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MinION
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Spracovanie dát

Basecalling

Viacnásobné zarovnávanie DNA sekvencíı

(Zarovnávanie ku referencíı)
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Nový pŕıstup

Viacnásobné zarovnávanie signálov

Vyhladenie rozdielov

Spoločný signál

Basecalling

Zarovnávanie ku referencíı
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Viacnásobné zarovnávanie a rekonštrukcia signálov

Iterat́ıvne zarovnávanie

Rekonštrukcia pomocou priemeru

Rekonštrukcia s upraveńım d́lžky signálu
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Vizualizácia
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Výsledky
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Koniec
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Otázky

Poṕı̌ste podrobneǰsie grafy s výsledkami. Vysvetlite prečo je napr. výsledok
na obrázku 5.2 lepš́ı ako výsledok na obrázku 5.1.
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