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Plazmid

Extrachromozomalna DNA molekula
Replikovana nezavisle od chromozomalnej DNA
Obsahuje geny uzitocné pre prezitie bunky (napr. rezistencie)
Umoznuje horizontalny prenos génov
Bacterial DNA Plasmids
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Vysledok skladania genomu

e Graf

- Vrchol = kontig
- Hrana = prepojenie medzi kontigmi




Binning
e Zoskupenie kontigov podla prislusnosti k molekule DNA
* Druhy binningu:

- Riadené referenciou
- de-novo



Metody binningu plazmidov

Recycler

- Odstranuje cykly z grafu

- Predpoklada rovnomerné pokrytie sekvenovanych plazmidov

PlasmidSPAdes

- Odhadne pokrytie chromozému a odstrani ho z grafu

- Z komponentov grafu vytvori ur¢i biny plazmidov

Gplas

- Zacne na kontigoch, ktoré su plazmidové a vytvara z nich prechadzku v grafe

- RozSiruje na zaklade podobnosti medzi pokrytim kontigu a priemernym pokrytim aktualnej prechadzky
HyAsP

- Iterativne odstranuje prechadzky z grafu.

- RozSiruje pomocou pokrytia, obsahu baz G a C a vysokej hustoty plazmidovych génov v prechadzke



Ciel prace
* Pre dvojice kontigov pomocou informacie v grafe urcCit, Ci patria

do rovnake] molekuly DNA

* Rozdelit kontigy pomocou urcenej prislusnosti do skupin
reprezentujucich molekuly DNA



Vstup

* Informacie o referenChom genome
- Klasifikacia kontigov
- Uplnost kontigov
* Trénovacie data
- Kontigy v grafe
- Mapovanie kontigov na referencny genom



Pouzité znaky

DiZka kontigu
Relativhe pokrytie kontigu Citaniami
Relativny obsah baz Ga C

Stupen vrchola v grafe



Klasifikacia vstupu

* True
— existuje spolocny kontig v referenChnom gendme

e False

- niektory kontig je mapovany len na uplné kontigy z referencného
genomu

— Mnoziny neuplnych kontigov su disjunktné
* Unknown
— ostatné pripady



Trénovacia mnozina

* Velkost = 530444
- True = 400882
- False = 129562
* Vyvazena mnozina = 259124
- True = 129562
- False = 129562



Vysledky klasifikacie
(pOvodny vstup)

Logicka regresia

Random forest

0 1

0 1

9656 22668
1844 98444

Naive Bayes

31792 532
631 99657

0 1

K nearest neighbors

10549 21775
4515 95773

0 1

Gradient Boosting

0 1

20061 12263
1174 99114

27087 5237
3565 96723




Vysledky klasifikacie
(vyvazena trénovacia mnozina)

Logicka regresia Random forest
0 1 0 1
0 17701 14623 0 32144 180
1 27120 73168 1 1441 98847
Naive Bayes K nearest neighbors
0 1 0 1
0 21369 10955 0 29746 2578
1 25374 74914 1 10917 89371

Gradient Boosting
0 1

0 27658 4666

1 11621 88667




Buduca praca

* Pridanie znakov pre klasifikaciu
- Relativny obsah kmerov
- Vzdialenost' kontigov v grafe

* Zhlukovanie pomocou informacii ziskanych z klasifikacie



Dakujem za pozornost’
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